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Amazonia Peruana: Biodiversidad (organismos desconocidos
por

la ciencia).




Explotarlo con
estrategias  sostenibles,
ecoamigables gue mejoren
la situacion socioecondmica
de la region y el pais.




Una de las estrategias mas viables es con el desarrollo de
procesos bilotecnologicos basados en el potencial genético de

los frutales nativos.
Pues, éstos contienen una mina de genes que no han sido

explotado hasta el momento.




Existen muchos vacios de informacion genética en
frutales nativos
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Plukenetia volubilis
“sacha-inchi”
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Necesitamos generar mas informacion cientifica de
los frutales nativos

Desarrollando los estudios “Omicos”:
- Gendmicos
- Transcriptomicos
- Protedmicos
- Metabolomicos

- Fendmicos (la suma total de sus rasgos
fenotipicos)

como base para la mejora genética moderna de



Actualmente contamos con tecnologia de punta
para algunos estudios “6micos”

‘Caracteristicas:

Produce de 16 a 120 Giga bases de

informacion genética

Para analizar GENOMAS y TRANSCRIPTOMAS
e microorganismos, plantas, animales, etc

Secuenciador de ultima generacion

NextSeq 550 - lllumina H



También contamos con tecnologia para el
mejoramiento genético moderno de frutales
nativos

I Frutales Nativos I

Mejoramiento

Genético
- INTRAGENESIS

EDICION DE
GENOMAS

A Calidad nutracéutica
A Productividad

: : . A Resistencia a plagas
Sistema de Biobalistica A Resistencia a sequias

PDS-1000/He

12



Resistencia a enfermedades y plagas

dEn cualquier método de mejoramiento, el factor mas
Importante para incrementar la produccion es la
resistencia a las enfermedades y plagas, ya que la mayoria
de las plantas son atacadas por patdgenos e insectos que
reducen o eliminan totalmente las cosechas.

JEn muchos casos resulta incosteable o contraproducente
combatirlas por métodos quimicos o bioldgicos.

Por lo tanto, el mejor método de control de enfermedades
y plagas es el geneético, es decir, desarrollar variedades
resistentes o tolerantes a patdgenos e insectos.



Pistola de Helio

O Con el uso de plataformas biotecnoldgicas moleculares
gue ofrecen la ventaja de disminuir el tiempo para el
mejoramiento genético, permitiendo la produccion de
materiales sanos, sobresalientes en una o \varias

caracteristicas, y al mismo tiempo conservando las bondades
de la variedad.
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] biobalistica es uno
de los métodos
directos de
transformacion.

Se basa en
disparar hacia el
niacleo de las
células a
transformar, con
alta  aceleracion,
pequenos
proyectiles con
ADN adherido en
su superficie,
permitiendo asi la
Incorporacion  de
ADN foraneo al
ADN de la célula.




Fortalecer la red de colaboracion entre instituciones publicas

y privadas.




MINISTERIO DE AGRICULTURA Y RIEGD

Instituto Nacional de Innovacion Agraria

PONTIFICIA UNIVERSIDAD I

CATOLICA
DE VALPARAISO

T eFleld

uscuIin

Pritzker Laboratory for Molecular Systematics and Evolution
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